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RECONSTRUYENDO LA
GENEALOGIADE UNA
MUESTRA EN UNA POBLACION

RESUMEN:

En ‘esta platica describiremos la genealogia
generada por -una muestra _de k individuos
seleccionados aleatoriamentede una poblacioén. En
particular, consideraremos una poblacion que
evoluciona como un proceso de Bienaymé=-Galton-
-Watson*multitipo, en el cual cada individuo pose

un tipo i € {1,...,d }, € N posibles,
evoluciona de acuerdo cg una leyaﬁ reproduccion
W € 1. &

Nuestro obijetivo. /es caractérizar la genealogia
completa de la muestra, obteniendo informacion
acerca del tiempo en  el” pasado en que sus

ancestros comunes vivieron, los tipos de estos
ancestros, sus leyes de reproduccion y las tasas

asociadas a su dinamica
reproductiva. Mostraremoswecdmo la genealogia
converge hacia un objeto limite universal

relacionado con el coalescente de Kingman,
aunque con una estructura mas compleja al
incorporar los tipos.

Finalmente, discutiremos como estos resultados
han sido aplicados, en el caso unitipo, para
construir un estimador de la tasa de crecimiento de
células en la sangre humanay de sus mutaciones.
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